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Estudio: MICROCREDENCIAL UNIVERSITARIA EN COMPETENCIAS
BIOINFORMATICAS PARA EL ANALISIS DE DATOS OMICOS

Cddigo Plan de Estudios: FD92

Ano Académico: 2025-2026

PLAN DE ESTUDIOS

Cddigo Asignatura 707731
. COMPETENCIAS BIOINFORMATICAS PARA EL ANALISIS DE DATOS
Nombre de la asignatura X
OMICOS
Créditos (1 ECTS=25 horas) 5

Modalidad (elegir una opcion) Hibrida (sesiones on-line entre el 40% y 60%, resto presencial)

Presencial (mas del 80% de las sesiones son presenciales)

X | Virtual (al menos el 80% de las sesiones son on-line o virtuales)

Profesor/a responsable Matilde Alique Aguilar

Idioma en el que se imparte Espanol

A) PROFESORES IMPLICADOS EN LA DOCENCIA

Dra. Matilde Alique Aguilar
Dr. Luis Francisco Lorenzo Martin
Dra. Laura Clavain Mateo

Estela Villaoslada Gonzalez

B) TEMARIO (lista de los distintos temas que se abordan en la asignatura)

Tema 1: Introduccioén a la Bioinformatica.

+ Evaluacién evaluacion continua

Tema 2: Bash scripting, fundamentos de Bash y manejo basico.
+ Ejercicio evaluacién continua

Tema 3: Programacion basica en R.

+ Ejercicio evaluacién continua

Tema 4: Programacioén basica en Python.

Fundamentos del lenguaje R.

Introducciéon a R y Rstudio.

Manejo basico de R.

Manipulacién y visualizacién de datos con graphics y ggplot2.

Fundamentos del lenguaje Python.
Introduccion a Python.

Manejo basico de Python.

Andlisis de datos con Pandas.
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Tema 5: Analisis de datos gendmicos, epigendmicos, transcriptémicos y proteémicos.

- Introduccidn al alineamiento de secuencias.
- Andlisis gendmicos, epigendmicos, transcriptomicos y protedmicos.

+ Ejercicio evaluacidn continua
Tema 6: Visualizacidn de datos bioldgicos.

- Heatmaps.
- Volcanos plots.
+ Ejercicio evaluacidn continua
Tema 7: Anotacion funcional.
- Introduccidn, conceptos basicos y objetivos de la anotacidn funcional.
- Bases de datos (Gene Ontology, KEGG).
- Andlisis de sobrerrepresentacién funcional.

- Gene Set Enrichment Analysis (GSEA).
- Redes de interaccion molecular.

+ Ejercicio evaluacidn continua

+ Trabajo final: desarrollo de un pequefio proyecto bioinformatico y presentacién de un informe.

C) ACTIVIDADES ‘

ACTIVIDADES DIRIGIDAS Y SUPERVISADAS
Marcar !as Metodologia Horas de* Modalidad (elegir una opcion)
necesarias contacto
X Clases tedricas 25 Presencial Hibrida | x Virtual
Clases practicas Presencial Hibrida Virtual
Practicas de laboratorio Presencial Hibrida Virtual
X Seminarios/talleres/debates 2 Presencial Hibrida | x Virtual
X Tutorias 5 Presencial Hibrida | x Virtual
X Otros (foros de discusion) 5 Presencial Hibrida | X Virtual
ACTIVIDAD AUTONOMA
Metodologia Horas auténomas del estudiante
Trabajo del estudiante 88
ESFUERZO RESULTANTE
Total de horas (1 ECTS=25 horas) 125

*Horas de contacto hace referencia a las horas presenciales/sincronas con apoyo de profesorado.
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D) RESULTADO DE APRENDIZAIJE (incluir como maximo cinco, al menos una)

RESULTADO DE APRENDIZAJE 1

Bioestadistica

[Manejo de herramientas bioinformaticas basicas que les permitira realizar
andlisis convencionales de datos dmicos, anotacién y enriquecimiento
funcional y visualizacién de datos.]

Denominacion

TIPO: (seleccionar uno)

Capacidad X Conocimiento

Capacidades ESCO relacionadas (https://esco.ec.europa.eu/es/classification/skill_main)

Capacidades relacionadas:
§2.7.2: analizar datos experimentales de laboratorio

$2.7.2: evaluar la informacion genética

RESULTADO DE APRENDIZAIJE 2

Utilizar estrategias de aprendizaje

[Los estudiantes tendrdn la capacidad de adaptarse a nuevas herramientas
y metodologias bioinformaticas, manteniéndose al dia con los avances en
tecnologias de secuenciaciéon y andlisis de datos.]

Denominacion

TIPO: (seleccionar uno)

X Capacidad Conocimiento

Capacidades ESCO relacionadas (https://esco.ec.europa.eu/es/classification/skill_main)

$2.3 - gestionar informacién
S2.4 - procesar informacion

$1.9 - solucionar problemas

RESULTADO DE APRENDIZAIJE 3

Andlisis de datos

[Los estudiantes seran capaces de llevar a cabo andlisis bioinformaticos de
manera independiente, reduciendo la dependencia de colaboraciones
externas y aumentando la eficiencia y precisién en sus investigaciones.]

Denominacion

TIPO: (seleccionar uno)

Capacidad X Conocimiento

Capacidades ESCO relacionadas (https://esco.ec.europa.eu/es/classification/skill_main)

$2.1.0 - realizar estudios, investigaciones y analisis

$2.7 - analizar y evaluar informacion y datos
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E) INSTRUMENTOS DE EVALUACION

%
peso Fiabilidad de la
Marcar los . ., . ..
. Descripcion* sobre Modo de evaluacion (seleccionar uno) evaluacion
necesarios ol o
total
Presenci 0o .
Examen al Hibrida Virtual
El 30% de la nota final 3: Supervisado con
correspondera a un ejercicio verificacién de la
final de mayor complejidad, identidad. (Cuando
disefiado para integrary se realicen sesiones
aplicar todos los de tutoria o
conocimientos adquiridos a evaluaciones a través
lo largo del curso. Este de videoconferencia
Exposicion feje.rc'icio se expondra 30 Presenci Hibrida Virtual el estudiar’1te siempre
individualmente a un al debera usar la
profesor, que lo evaluara camara para mostrar
mediante preguntas sobre su cara y deberd
su trabajo. La obtencion de ensefiar su DNI a
una nota minima de 5 sobre través de su cdmara
10 en este ejercicio final es para verificar la
obligatoria para aprobar el identidad.)
estudio.
Cada tema incluira un
ejercicio asociado que se
evaluard de manera
individual. La suma de estos
ejercicios representara el
65% de la evaluacidn total
(evaluacion continua). Su
entreg,a .se propondra . 2: No supervisado sin
Trabajo estrategicamente pa?ra que 65 Presenci Hibrida Virtual verificacion de la
vaya marcando los tiempos al . .
s identidad
de estudio 6ptimo de cada
tema. Con el fin de facilitar
la conciliacion de este
estudio con otras
ocupaciones, no se
establecera una nota
minima en la evaluacién
continua.
Participacion en el foro de
discusién. Esto ayudard a
generar debate entre los . 2: No supervisado sin
Otros . . Presenci _— . e .
. estudiantes y fomentara la 5 Hibrida Virtual verificacién de la
(especificar) A : al Aanti
participacién activa y la identidad
implicacién del alumnado
con el estudio.

*Hacer constar si el instrumento de evaluacidn consiste en una evaluacion a lo largo del tiempo (como la participacion
o la actitud) y no en la obtenciéon de una calificacién en un momento puntual (entrega de un trabajo,
realizacion de un examen, ...)

**Indicar unicamente en el caso de evaluacién en modo hibrida o virtual. 1: No supervisado con verificacion
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de la identidad; 2: No supervisado sin verificacion de la identidad; 3: Supervisado con verificacion de la
identidad; 4: Supervisado sin verificacion de la identidad

F) SEGUIMIENTO DEL PROGRESO DEL ESTUDIANTE

El seguimiento del estudiante se realizard de manera que cada estudiante reciba retroalimentacion de las
tareas que va realizando y se sienta apoyado por los profesores. Las estrategias son las siguientes:

- Ejercicios voluntarios: se le dara al estudiante informacién sobre su desempefio y orientacién
individualizada para mejorar sus habilidades si fuera necesario.

- Tutorias online en formato de seminario, donde los estudiantes podran plantear y resolver sus dudas
de manera colectiva.

- Disponibilidad de los profesores: estaran siempre disponibles a través del correo electrénico para
resolver dudas.

- Foroen el aula virtual: se motivara a los estudiantes a crear debates y resolver preguntas planteadas
tanto por sus compafieros como por los profesores, fomentando asi el aprendizaje colaborativo.
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